
Rickettsia bellii str. RML Mogi

Ricketts
ia parkeri s

tr. 
AT24

Rickettsia endosymbiont of Culicoides sp. RiCNE

R
ickettsia akari str. H

artfo
rd

Rickettsia rhipicephali str. Ect

R
ickettsia au

stralis str. P
h

illip
s R

au

R
ickettsia p

eaco
ckii str. R

u
stic

Ricketts
ia parkeri s

tr. 
Tate Hell

R
ickettsia en

d
o

sym
b

io
n

t o
f Ixo

d
es scap

u
laris

R
ic

ke
tts

ia
 s

lo
va

ca
 1

3-
B

Rickettsia parkeri str. P
ortsmouth

Rickettsia montanensis str. OSU 85-930

Rickettsia rhipicephali str. 3-7-female6-CWPP

Rickettsia sibirica subsp. sibirica BJ-90 ASM24671

Rickettsia africae ESF-5

Rickettsia bellii RML369-C

Rickettsia canadensis str. M
cKiel

Rickettsia amblyommii str. GAT-30V

Ricketts
ia conorii 

subsp. in
dica IT

TR R
coIn

R
ickettsia helvetica C

9P9 A
SM

25535

R
ic

ke
tts

ia
 ty

ph
i s

tr.
 T

H
15

27

R
ickettsia endosym

biont of Ixodes pacificus

Ric
ke

tts
ia

 c
onorii

 s
ubsp

. c
as

pia
 A

-1
67

 R
co

Ca

R
ickettsia au

stralis str. C
u

tlack

R
ic

ke
tt

si
a 

ty
ph

i s
tr

. W
ilm

in
gt

on

Rickettsia sibirica subsp. mongolitimonae HA-91 ASM24762

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r.
 Io

w
a

Rickettsia sp. MEAM1 Bemisia tabaci ASM26522

Ricketts
ia pro

waze
kii s

tr.
 B

uV67-C
W

PP

R
ickettsia heilongjiangensis 054

Rickettsia parkeri s
tr. G

rand Bay

R
ic

ke
tt

si
a 

h
o

o
g

s
tr

aa
lii

 C
ro

at
ic

a 
R

iH
o

o
C

r

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r. 
H

au
ke

Rickettsia aeschlimannii RiAesh

Ricketts
ia prowazekii s

tr. 
Madrid

 E

Rickettsia sibirica 246

Rickettsia prowazekii s
tr. N

MRC Madrid E
Ricketts

ia p
ro

waze
kii s

tr.
 R

pGvF24

Rickettsia prowazekii str. Breinl

Rickettsia prowazekii str. Chernikova

Orientia tsutsugamushi str. Boryong

R
ic

ke
tt

si
a 

fe
lis

 s
tr

. P
ed

re
ir

a

R
ic

ke
tt

si
a 

fe
lis

 s
tr

. L
S

U

Rickettsia prowazekii

Rickettsia bellii str. RML An4

Rickettsia prowazekii str. Dachau
R

ic
ke

tt
si

a 
ri

ck
et

ts
ii 

st
r.

 R

R
ickettsia h

o
n

ei R
B

 R
h

oRic
ke

tts
ia

 c
on

or
ii 

su
bs

p.
 is

ra
el

en
si

s 
Rco

Is

Rickettsia canadensis str. CA410

Ric
ke

tts
ia

 p
ro

w
az

ek
ii 

st
r. 

G
vV

25
7

R
ickettsia tam

urae AT-1 R
iTam

R
ickettsia japonica Y

H
2

R
ickettsia rickettsii str. H

lp
2

Ricketts
ia conorii

 str.
 M

alis
h 7

R
ickettsia rickettsii str. B

razil

R
ickettsia p

h
ilip

ii str. 364D

R
ic

ke
tt

si
a 

ty
ph

i s
tr

. B
99

91
C

W
P

P

Rickettsia amblyommii str. Ac Pa

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r.
 S

h
ei

la
 S

m
it

h

R
ic

ke
tt

si
a 

fe
lis

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r.
 H

in
o

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r.
 C

o
lo

m
b

ia

Rickettsia gravesii BW
I-1 RicG

ra

Ricketts
ia prowazekii s

tr. 
Katsinyian

R
ic

ke
tt

si
a 

fe
lis

 U
R

R
W

X
C

al
2

Rickettsia endosym
biont of Adalia bipunctata RiAPUN

Rickettsia massiliae MTU5

R
ickettsia b

u
ch

n
eri

Orientia tsutsugamushi Ikeda

Rickettsia prowazekii str. Cairo 3

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r.
 A

ri
zo

n
a

R
ickettsia m

o
n

acen
sis

R
ic

ke
tt

si
a 

h
o

o
g

st
ra

al
ii 

st
r.

 R
C

C
E

3

R
ickettsia argasii T170-B

R
ic

ke
tts

ia
 s

lo
va

ca
 s

tr.
 D

-C
W

PP

Rickettsia prowazekii str. R
p22

Rickettsia m
assiliae str. AZT80

R
ic

ke
tt

si
a 

as
em

b
o

en
si

s

R
ic

ke
tt

si
a 

ri
ck

et
ts

ii 
st

r. 
M

or
ga

n

R
ickettsia en

d
o

sym
b

io
n

t o
f P

ro
ech

in
o

p
h

th
iru

s flu
ctu

s
R

ickettsia japonica Y
H

 A
S

M
30263

Rickettsia amblyommii str. Darkwater

Rickettsia amblyommii

Rickettsia bellii OSU 85-389

Ric
ke

tts
ia

 p
ro

waz
ek

ii 
st

r. 
GvF

12

Rickettsia rhipicephali

Rickettsia Groups

Torix

Bellii

Orientia

Transitional

Spotted fever

Typhus

Scapularis

Adalia

Canadensis

Helvetica

BS > 80%

Figure S4. Cladogram of the complete core-genome phylogeny. Phylogenomic placement of the Rickettsia 
endosymbiont of C. newsteadii were inferred using maximum likelihood (RaxML, model: LG+G+I) from the 
concatenated protein allignments of 189 single copy ortholog genes. Support values are based on 100 rapid 
bootsrap replicates.


